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Ειςαγωγή



Προβιοτικά ή Probiotic

Pro = υπζρ, προσ όφελοσ

Biotic = βιοτικόσ, ηωι



Προβιοτικά

• Λακτοβάκιλλοι (Lactobacillus acidophilus, L. Gasseri, L. Jonhsonii, L. delbrueckii

subsp. Bulgaricus, L. Helveticus, L. paracasei subsp. Paracasei, L. Casei, L. Plantarum, L. GG, L. 
Rhamnosus, L. Curvatus, L. Brevis, L.fermentum, L.reuteri, L. Cellobiosus)

• Λακτόκοκκοι (L. lactis subsp. Lactis, L. lactis subsp. Cremoris)

• Leuconostoc (Leu. mesenteroides subsp. Dextranicus)

• Στρεπτόκοκκοι (Streptococcus thermophilus)

• Εντερόκοκκοι (Enterococcus faecium, E. Faecalis)

• Πεδιόκοκκοι (Pediococcus acidilactici)

• Προπιονικά βακτιρια (Propionibacterium freudenreichii)

• Bifidobacteria (Bifidobacterium bifidum, B. Infantis, B. Longum, B. Breve, B. 

Adolescentis)

• Ηφμεσ (Saccharomyces cerevisiae, S. Boulardii)



Κριτήρια επιλογήσ προβιοτικϊν για 
διατροφικά πρόςθετα

1. Να είναι ανκρϊπινθσ προζλευςθσ

2. Να είναι αποδεκτά ωσ αςφαλι (GRAS)

3. Να αντζχουν ςε χαμθλό pH (γαςτρικό υγρό)

4. Να αντζχουν ςτα χολικά άλατα και ςτθ 
φαινόλθ

5. Να προςκολλϊνται ςτα επικθλιακά κφτταρα 
του εντζρου του ανκρϊπου

6. Να αποικίηουν το ζντερο του ανκρϊπου

7. Να ζχουν ευεργετικζσ δράςεισ

8. Να γίνεται επιβεβαίωςθ με κλινικζσ μελζτεσ

(Τηανετάκθσ, 2003)



Σταθερότητα και βιοτεχνικζσ 
ιδιότητεσ

1. Να είναι ηωτικά ςε όλθ τθ διάρκεια τθσ ηωισ 
του προϊόντοσ

2. Να προςδίδουν απαλι οξφτθτα

3. Να διατθροφν καλό άρωμα μετά τθ ηφμωςθ

4. Να ζχουν καλι διατιρθςθ-ςτακερότθτα ςτα 
ηυμωμζνα προϊόντα 

5. Να ζχουν ςτακερότθτα ςτθν κατάψυξθ και 
ξιρανςθ

6. Να γίνεται ςωςτι ταυτοποίθςθ του είδουσ με 
φαινοτυπικζσ και γενοτυπικζσ μεκόδουσ

(Τηανετάκθσ, 2003)



Ευεργετικζσ δράςεισ των 
προβιοτικϊν

• Αντιμικροβιακζσ δράςεισ (παρεμπόδιςθ 
ανάπτυξθσ πακογόνων μικροοργανιςμϊν)

• Βιοχθμικζσ δράςεισ (ανακοφφιςθ 
δυςανοχισ ςτθ λακτόηθ, μείωςθ χολθςτερόλθσ, 
αντιυπερταςικι δράςθ, κ.α.) 

• Φυςιολογικζσ δράςεισ (διζγερςθ του 
ανοςοποιθτικοφ ςυςτιματοσ, αντιμετϊπιςθ 
των αλλεργιϊν κ.α.)



Διερεφνηςη τησ αντιμικροβιακήσ
δράςησ των οξυγαλακτικϊν βακτηρίων 

Κοτόπουλο

Ζχει κερδίςει τθν προτίμθςθ των         
καταναλωτϊν  χάρθ ςτθν:

 Υψθλι διαιτθτικι αξία

 Χαμθλι τιμι

 Ικανότθτα προςαρμογισ

Συχνά υπεφκυνο τρόφιμο πρόκλθςθσ 
τροφιμογενϊν διαταραχϊν



Σφάγια ορνιθίων μολυςμζνα με:

Salmonella spp., Listeria monocytogenes,
Campylobacter spp., Clostridium spp.,
Staphylococcus aureus κ.α.

Αυτό αποδίδεται:

• ςτθν εντατικι εκτροφι των ορνίκων

• ςτθ δυνατότθτα τθσ μόλυνςισ τουσ κατά τθ
διάρκεια τθσ γραμμισ ςφαγισ

• ςτθν πλθμμελι τιρθςθ των κανόνων Ο.Β.Υ.Π.
κατά τθν παραςκευι των παραγόμενων
προϊόντων που ζχουν ωσ βάςθ το κρζασ
κοτόπουλου



Mζθοδοι για μείωςη επίπεδου 
μόλυνςησ ςφαγίων ορνιθίων:

 Φυςικζσ μζκοδοι (Θερμό νερό, ατμόσ,
αερόψυξθ, ακτινοβόλθςθ, χριςθ υπεριχων
κ.α.)

 Χθμικζσ μζκοδοι (οργανικά οξζα, χλωριοφχεσ
και φωςφορικζσ ενϊςεισ κ.α.)

 Βιοπροςταςία



Βιοπροςταςία

Ενοφκαλμιςμόσ τροφίμου με βιοπροςτατευτικζσ
καλλιζργειεσ βακτθρίων ικανϊν να αναςτείλουν
τθν ανάπτυξθ πακογόνων μικροοργανιςμϊν
(Rodgers, 2001)

Βιοπροςτατευτικζσ καλλιζργειεσ: 

• Αναςτολι ανάπτυξθσ μικροοργανιςμϊν που
προκαλοφν αλλοιϊςεισ

• Επιμικυνςθ διάρκειασ ςυντιρθςθσ

• Ανεπθρζαςτεσ οργανολθπτικζσ ιδιότθτεσ (Lucke,
2000)



Τα οξυγαλακτικά βακτιρια αποτελοφν
ιδανικι επιλογι ωσ βιοπροςτατευτικζσ
καλλιζργειεσ γιατί:

• Μζροσ τθσ χλωρίδασ των περιςςότερων
τροφίμων

• Μζροσ τθσ φυςιολογικισ εντερικισ χλωρίδασ
ανκρϊπων και ηϊων

• Μακρά ιςτορία αςφαλοφσ χριςθσ

(Maragkoudakis et al., 2009)



Αντιμικροβιακή δράςη 

οξυγαλακτικϊν βακτηρίων

• διατροφικόσ ανταγωνιςμόσ

• παραγωγι αντιμικροβιακϊν μεταβολιτϊν
(οργανικά οξζα, υπεροξείδιο του υδρογόνου,
διακετφλιο, αντιμικροβιακά ζνηυμα,
βακτθριοςίνεσ και ρευτερίνθ)

(Ray and Bhunia, 2008)



Υλικά και μζθοδοι



Δειγματοληψία 

• 4 πτθνοςφαγεία Β. Ελλάδασ

• Δειγματολθψίεσ μετά τθ ςφαγι

• 10g δζρματοσ τραχιλου

• Κάκε δείγμα: 25g δζρματοσ τραχιλου, από 3
ςφάγια ορνικίων (EN/ISO 17604:2003)



Οξυγαλακτικά βακτήρια 

• Αρικμόσ δειγμάτων = 100 (300 ςφάγια)

• Μζκοδοσ αναςτολισ διπλισ επίςτρωςθσ

• Επιλογι ψυχρότροφων οξυγαλακτ. βακτθρίων

• Ανίχνευςθ παραγωγισ βιογενϊν αμινϊν (HPLC)

• Βιοχθμικι ταυτοποίθςθ (API 50 CH)

• Μοριακι ταυτοποίθςθ (Αλλθλοφχιςθ τθσ ISR
περιοχισ, HRM analysis)



Απομόνωςη 

Δείγμα (25 g)

Ομογενοποίθςθ: 225ml Peptone dilution water (2 min)
Αναηωογόνθςθ: κερμοκραςία περιβάλλοντοσ για 30 min

4 δεκαδικζσ αραιϊςεισ
Ενοφκαλμιςμόσ MRS agar

Επϊαςθ ςτουσ 7˚C για 10-15 μζρεσ 

Επιλογι τρυβλίων MRS agar
με 10-30 αποικίεσ.



Μζθοδοσ αναςτολήσ διπλήσ 
επίςτρωςησ

3 δεκαδικζσ αραιϊςεισ 
Ενοφκαλμιςμόσ ςε 15 ml θμίρρευςτου BHI agar

Salmonella spp. ςε BHI 
37˚C για 48 ϊρεσ

Listeria monocytogenes ςε BHI 
37˚C για 48 ϊρεσ

Επιλογι οξυγαλακτικϊν αποικϊν από το MRS agar
που εμφάνιηαν ηϊνθ αναςτολισ 

Επικάλυψθ των MRS agar με τισ 10-30 αποικίεσ 
οξυγαλακτικϊν με το θμίρρευςτο BHI agar με

Salmonella και Listeria
Επϊαςθ ςτουσ 37˚C για 48 ϊρεσ



Επιλογή ψυχρότροφων
οξυγαλακτικϊν βακτηρίων

• Gram(+), καταλάςθ (-), οξειδάςθ(-)

• Επϊαςθ ςτουσ 7˚C για 10 – 15 μζρεσ



Ανίχνευςη παραγωγήσ βιογενϊν
αμινϊν

• Προςκικθ 2‰ ιςτιδίνθ και τυροςίνθ ςε MRS
broth

• Ενοφκαλμιςμόσ του MRS broth 

• Επϊαςθ ςτουσ 20˚C για 72 ϊρεσ

• Ανίχνευςθ παραγωγισ ιςταμίνθσ και
τυραμίνθσ με HPLC



Βιοχημική ταυτοποίηςη 

API 50 CH biochemical test strip

(Ηφμωςθ 49 υδατανκράκων)

Επιλζχτθκαν για εξζταςθ τα 50
αποτελεςματικότερα ςτελζχθ με βάςθ:

• διάμετρο ηϊνθσ αναςτολισ

• ικανότθτα ανάπτυξθσ ςτουσ 7˚C

• ςυγκζντρωςθ των οξυγαλακτικϊν βακτθρίων
και των πακογόνων



Μοριακή ταυτοποίηςη

• Ζνα ςτζλεχοσ από κάκε είδοσ (βιοχθμικι

ταυτοποίθςθ)

• Επιλογι: μεγαλφτερθ βεβαιότθτα ταυτοποίθςθσ

• Εκχφλιςθ DNA

• PCR (16s-23s rRNA, Διαχωριςτικισ γονιδίων 

περιοχισ, ISR)

• Θλεκτροφόρθςθ

• Αλλθλοφχιςθ DNA και ανάλυςθ με αλγόρικμο 

BLAST



High Resolution Melting (HRM) 
analysis

• 50 ςτελζχθ οξυγαλακτικϊν βακτθρίων που
είχαν ταυτοποιθκεί με API 50 CH

• Ενοφκαλμιςμόσ ςε MRS broth και
ανακαλλιζργεια ςε MRS agar

• Εκχφλιςθ DNA (tissue kit Macherey Nagel)

• PCR (16s rRNA)

• HRM analysis vs API 50 CH vs DNA sequencing



Αποτελζςματα



Απομόνωςη οξυγαλακτικϊν 

βακτηρίων

• Απομονϊκθκαν ςυνολικά 92 ςτελζχθ
οξυγαλακτικϊν βακτθρίων που ιταν Gram
κετικά και καταλάςθ/οξειδάςθ αρνθτικά

• 83 ςτελζχθ παρουςίαηαν ικανοποιθτικι
ανάπτυξθ ςτουσ 7:C



Ανίχνευςη παραγωγήσ βιογενϊν
αμινϊν

Κανζνα από τα ςτελζχθ οξυγαλακτικϊν
βακτθρίων δεν παριγαγε τισ βιογενείσ αμίνεσ
τυραμίνθ και ιςταμίνθ



Βιοχημική ταυτοποίηςη 
οξυγαλακτικϊν βακτηρίων

• 7 διαφορετικά είδθ οξυγαλακτικϊν βακτθρίων
(Leuconostoc lactis, Lactobacillus salivarius,
Lactobacillus fermentum, Lactobacillus
delbrueckii, Lactobacillus acidophilus,
Lactobacillus brevis, Pediococcus acidilactici)

• Επιλογι 1 ςτελζχουσ από κάκε είδοσ για
αλλθλοφχιςθ DNA



Ταυτοποίηςη 
είδουσ με 
API 50 CH

Αριθμόσ 
ςτελεχϊν

Βεβαιότητα %

Leuconostoc
lactis

19 60,2-96,9%

Lactobacillus
salivarius

9 98,7-99,9%

Lactobacillus
fermentum

8 30,9-99%

Lactobacillus
delbrueckii

7 55,7-97,6%

Lactobacillus
acidophilus

3 68,5-98,4%

Lactobacillus
brevis

3 59,1-98,3%

Pediococcus
acidilactici

1 99,9%

Βιοχημική ταυτοποίηςη των οξυγαλακτικϊν βακτηρίων



Μοριακή ταυτοποίηςη οξυγαλακτικϊν βακτηρίων

PCR τησ ISR περιοχήσ και Ηλεκτροφόρηςη



Αλληλοφχιςη τησ ISR περιοχήσ

LAB_59

cTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGTTTGTAACACCCAAAGCCGGTGGGGTAACCGCAAGGAGCCAGC

CGTCTAAGGTGGGACAGATGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAGCCGTAGGAGAACCTGCGGCTGGATCAC

CTCCTTTCTAAGGAATAATTACGGAACCTGTACATTTATCGAATACTTTGTTTAGTTTTGAGAGGTCATATCTCTCAA

GATTTTGTTCTTTGAAAACTAGATATTGATTTATTTCTTAAAAATAAACCGAGAACACCGCGTTTTAAAGAGTTTAAA

ACAAGAATTATAGTTCTTAATCGCTAAACTCATAACCTATTATCGTTAGATAATATTAGGTTAAGTTATTAAGGGCGTA

TGGTGGATGCCTTGGCACTAGGAGCCGATGAAGGACGTGACTAACTGCGATATGCTTCGGGGAGTTGTAAGTAA

ACTATGATCCGGAGATTTCCGAATGGGGAAACCTAACAGGTTTTACCGCCTGTTATCACTAAGTGAATTCATAGCT

TAGTTGAAGGTAGACGTGGGGAACTGAAACATCTAAGTACCCACAGGAAGAGAAAGAAATTCGATTCCCTCAGT

AGCGGCGAGCGAACCGGGAAGAGCCCAAACTAAGAAGCTTGCTTCTTAGGGTTGTAGGACTGAACATTTGAGTT

ACCAAGAAATGAAGTAGTTGAATAATCTGGGAAGATTAGCCAAAGAGAGTGATAGCCTCGTAA



Ταυτοποίηςη με τον αλγόριθμο BLAST
>gb|CP000233.1|

Lactobacillus salivarius UCC118, complete genomeLength=1827111
rRNA-23S ribosomal RNA

Identities = 741/743 (99%), Gaps = 0/743 (0%)
Query  1      CTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGTTTGTAACACCCAAAGCCGGTGGGGTAAC  60

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct 75921  CTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGTTTGTAACACCCAAAGCCGGTGGGGTAAC  75980

Query  61     CGCAAGGAGCCAGCCGTCTAAGGTGGGACAGATGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAG  120
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  75981  CGCAAGGAGCCAGCCGTCTAAGGTGGGACAGATGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAG  76040

Query  121    CCGTAGGAGAACCTGCGGCTGGATCACCTCCTTTCTAAGGAATAATTACGGAACCTGTAC  180
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76041  CCGTAGGAGAACCTGCGGCTGGATCACCTCCTTTCTAAGGAATAATTACGGAACCTGTAC  76100

Query  181    ATTTATCGAATACTTTGTTTAGTTTTGAGAGGTCATATCTCTCAAGATTTTGTTCTTTGA  240
|||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76101  ATTTATCGGATACTTTGTTTAGTTTTGAGAGGTCATATCTCTCAAGATTTTGTTCTTTGA  76160

Query  241    AAACTAGATATTGATTTATTTCTTAAAAATAAACCGAGAACACCGCGTTTTAAAGAGTTT  300
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76161  AAACTAGATATTGATTTATTTCTTAAAAATAAACCGAGAACACC GCGTTTTAAAGAGTTT  76220

Query  301    AAAACAAGAATTATAGTTCTTAATCGCTAAACTCATAACCTATTATCGTTAGATAATATT  360
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76221  AAAACAAGAATTATAGTTCTTAATCGCTAAACTCATAACCTATTATCGTTAGATAATATT  76280

Query  361    AGGTTAAGTTATTAAGGGCGTATGGTGGATGCCTTGGCACTAGGAGCCGATGAAGGACGT  420

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  76281  AGGTTAAGTTATTAAGGGCGTATGGTGGATGCCTTGGCACTAGGAGCCGATGAAGGACGT  76340

Query  421 GACTAACTGCGATATGCTTCGGGGAGTTGTAAGTAAACTATGATCCGGAGATTTCCGAAT  480
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76341  GACTAACTGCGATATGCTTCGGGGAGTTGTAAGTAAACTATGATCCGGAGATTTCCGAAT  76400

Query  481    GGGGAAACCTAACAGGTTTTACCGCCTGTTATCACTAAGTGAATTCATAGCTTAGTTGAA  540

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  76401  GGGGAAACCTAACAGGTTTTACCGCCTGTTATCACTAAGTGAATTCATAGCTTAGTTGAA  76460

Query  541    GGTAGACGTGGGGAACTGAAACATCTAAGTACC CACAGGAAGAGAAAGAAATTCGATTCC  600
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76461  GGTAGACGTGGGGAACTGAAACATCTAAGTACCCACAGGAAGAGAAAGAAATTCGATTCC  76520

Query  601    CTCAGTAGCGGCGAGCGAACCGGGAAGAGCCCAAACTAAGAAGCTTGCTTC TTAGGGTTG  660

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  76521  CTCAGTAGCGGCGAGCGAACCGGGAAGAGCCCAAACTAAGAAGCTCGCTTCTTAGGGTTG  76580

Query  661    TAGGACTGAACATTTGAGTTACCAAGAAATGAAGTAGTTGAATAATCTGGGAAGATTAGC  720
||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  76581  TAGGACTGAACATTTGAGTTACCAAGAAATGAAGTAGTTGAATAATCTGGGAAGATTAGC  76640

Query  721    CAAAGAGAGTGATAGCCTCGTAA  743

|||||||||||||||||||||||
Sbjct  76641  CAAAGAGAGTGATAGCCTCGTAA  76663



Αποτελζςματα μοριακήσ και βιοχημικήσ ταυτοποίηςησ 

Ταυτοποίηςη με Αλληλοφχιςη του DNA Ταυτοποίηςη με API 50 CH

Στζλεχοσ Είδοσ % Ομοιότητα Είδοσ % Βεβαιότητα

5
Lactobacillus johnsonii

NCC 533 
99,64%

Lactobacillus
acidophilus

96,6%

7
Pediococcus acidilactici

DSM 20284
99,79%

Lactobacillus
delbrueckii

97,6%

40
Lactobacillus salivarius

CECT 5713
99,64% Leuconostoc lactis 96,9%

48
Pediococcus acidilactici

clone P10
100%

Pediococcus
acidilactici

99,9%

51
Lactobacillus

paralimentarius DSM 
13238

99% Lactobacillus brevis 98,3%

59
Lactobacillus salivarius

CECT 5713
99,86%

Lactobacillus
salivarius

99,9%

74
Lactobacillus reuteri

DSM 20016
100%

Lactobacillus
fermentum

98%



HRM analysis

• 29 ςτελζχθ οξυγαλακτικϊν βακτθρίων
αναηωογονικθκαν

• 29 εκχυλίςματα DNA

• 5 διαφορετικά είδθ οξυγαλακτικϊν βακτθρίων:

 Lactobacillus salivarius

 Lactobacillus reuteri

 Pediococcus acidilactici

 Lactobacillus paralimentarius

 Lactobacillus johnsonii



Species Peak 1 Peak 2 

Lactobacillus johnsonii 85.95±0.1 86.65±0.3 

Lactobacillus salivarius 86.58±0.1  

Pediococcus acidilactici 86.97±0.2  

Lactobacillus paralimentarius 85.65±0.2  

Lactobacillus reuteri 87.9±0.1  

 1 



HRM analysis



 Isolates IDENTIFICATION 

  API 50CH SEQUENCING HRM 

1 5 Lactobacillus acidophilus Lactobacillus johnsonii Lactobacillus johnsonii 

2 7 Lactobacillus delbrueckii Pediococcus acidilactici Pediococcus acidilactici 

3 27 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

4 40 Leuconostoc lactis Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius 

5 41 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

6 42 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

7 43 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

8 45 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

9 46 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

10 47 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

11 48 Pediococcus acidilactici Pediococcus acidilactici Pediococcus acidilactici 

12 49 Lactobacillus brevis - Lactobacillus salivarius 

13 51 Lactobacillus brevis Lactobacillus paralimentarius Lactobacillus paralimentarius 

14 53 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

15 54 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

16 55 Leuconostoc lactis Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius 

17 56 Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius 

18 58 Lactobacillus salivarius - Lactobacillus salivarius 

19 59 Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius 

20 63 Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius Lactobacillus salivarius 

21 64 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

22 65 Lactobacillus salivarius - Lactobacillus salivarius 

23 66 Lactobacillus salivarius - Lactobacillus salivarius 

24 68 Lactobacillus salivarius - Lactobacillus salivarius 

25 69 Leuconostoc lactis - Lactobacillus salivarius 

26 70 Lactobacillus salivarius - Lactobacillus salivarius 

27 71 Lactobacillus fermentum - Lactobacillus reuteri 

28 73 Lactobacillus fermentum - Lactobacillus reuteri 

29 74 Lactobacillus fermentum Lactobacillus reuteri Lactobacillus reuteri 

 1 



Συμπεράςματα



• Απομονϊκθκαν ςτελζχθ οξυγαλακτικϊν
βακτθρίων από ςφάγια ορνικίων με
αντιμικροβιακι δράςθ ζναντι των Salmonella
spp. και L. monocytogenes

• Aςφαλι από πλευράσ παραγωγισ ιςταμίνθσ και
τυραμίνθσ

• Αυτόχκονθ χλωρίδα των ςφαγίων ορνικίων και
επομζνωσ δεν τίκεται κζμα προςαρμογισ τουσ



• Θ μζκοδοσ αναςτολισ διπλισ επίςτρωςθσ είναι
ιδανικι για ζνα screening των οξυγαλακτικϊν
βακτθρίων με αντιμικροβιακζσ ιδιότθτεσ

• Θ ταυτοποίθςθ των οξυγαλακτικϊν βακτθρίων
μόνο με βιοχθμικά test είναι αναξιόπιςτθ

• H HRM analysis αποδείχκθκε αξιόπιςτθ και τα
αποτελζςματα τθσ ταυτίηονται με αυτά από τθν
αλλθλοφχιςθ του DNA



HRM analysis:

• Κατάλλθλθ για μεγάλο αρικμό ςτελεχϊν
οξυγαλακτικϊν βακτθρίων

• Χαμθλό κόςτοσ

• Κατθγοριοποιεί τα ςτελζχθ με βάςθ το melting
profile τουσ

• Αλλθλοφχιςθ ενόσ ςτελζχουσ από κάκε ομάδα
βακτθρίων με κοινό melting profile

• Το melting profile ταυτοποιθμζνων
οξυγαλακτικϊν βακτθρίων μπορεί να
χρθςιμοποιθκεί ωσ reference για τθν
ταυτοποίθςθ αγνϊςτων ςτελεχϊν χωρίσ να
χρειαςτεί ταυτοποίθςθ με αλλθλοφχιςθ DNA.



Ο ςυνδυαςμόσ τθσ μεθόδου αναςτολήσ 
διπλήσ επίςτρωςησ μαηί με τα API 50CH, 

PCR και HRM analysis μπορεί να 
εφαρμοςτεί για τθν απομόνωςη και 

ταυτοποίηςη οξυγαλακτικϊν βακτθρίων 
που ζχουν τθν προοπτικι να 

χρθςιμοποιθκοφν ωσ προβιοτικά
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